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Barcelona, 17 jul (EFE).- La secuenciación rápida del genoma completo
reduce de semanas a días el tiempo necesario para diagnosticar la
tuberculosis extremadamente resistente (XDR), según un estudio en el que
han participado el entro Nacional de Análisis Genómica (CNAG) y el Centro de
Regulación Genómica (CRG).

El estudio, que publica hoy en la revista "The New England Journal of
Medicine", aporta un hallazgo que podría guiar a los médicos y los laboratorios
de referencia en la identificación de la tuberculosis resistente a los
medicamentos, han informado los dos centros de investigación en un
comunicado.

El estudio, dirigido por investigadores de la University of Cambridge y Public
Health England y en el que ha participado el investigador del CNAG y del CRG
Marc A. Marti-Renom, comenzó cuando un paciente varón de 38 años ingresó
en un hospital con síntomas que apuntaban a una tuberculosis pulmonar.

Se llevaron a cabo los análisis de laboratorio habituales para la identificación y
clasificación del complejo Mycobacterium tuberculosis (agente causante de la
mayoría de los casos de tuberculosis).

En paralelo, los médicos extrajeron ADN de la muestra e hicieron una
secuenciación rápida del genoma completo, que reveló una infección mixta
causada por dos cepas de Beijing alejadas del complejo Mycobacterium
tuberculosis que no había sido detectado mediante los análisis de laboratorio
estándar.

También identificaron que la segunda cepa, responsable del 30 % de la
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bacteria encontrada en el paciente, tenía una mutación en un gen diana de los
antibióticos.

El modelado en 3D de la estructura de la proteína mutada de la cepa,
realizado por Marti-Renom, ayudó a entender mejor los mecanismos
moleculares que subyacen a la tuberculosis XDR.

El estudio sugiere que la secuenciación rápida del genoma completo
complementa los métodos actuales para identificar y clasificar el complejo
Mycobacterium tuberculosis y que ofrece la máxima resolución molecular en
un entorno hospitalario.

El investigador Marc A. Martí-Renom es jefe del grupo de Genómica
Estructural del CRG y licenciado en Biología y doctor en Biofísica por la
Universidad Autónoma de Barcelona.

Se formó en el modelaje de la estructura de proteínas en el laboratorio del
profesor Andrej Sali en la Rockefeller University de EE. UU. y más tarde fue
nombrado profesor adjunto de la University of California en San Francisco,
también en los Estados Unidos.

Entre 2006 y 2011, fue jefe del Laboratorio de Genómica Estructural del Centro
de Investigación Príncipe Felipe de Valencia (CIPF). EFE

conoce cuántos intereses pagas en una hipoteca de 15, 20 o 30
años
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El trabajo, que se publica en la revista 'The New England Journal of
Medicine', puede ayudar a mejorar el diagnóstico de la tuberculosis
resistente a los medicamentos, y ha sido posible por el estudio de un
paciente de 38 años que ingresó en un hospital inglés con características
clínicas y radiológicas que apuntan a una tuberculosis pulmonar, ha
indicado el CRG en un comunicado.

El hombre, tras realizarle las preceptivas pruebas, fue sometido a un
análisis de ADN y se obtuvo la secuenciación completa de su genoma, lo
que permitió comprobar que en realidad la infección estaba causada por
dos cepas alejadas del clásico 'Mycobacterium tuberculosis' que no habían
sido detectadas en un principio.

Además, los investigadores comprobaron que el hombre tenía una mutación
en un gen diana de los antibióticos, por lo que concluyen que la
secuenciación rápida del genoma complementa los métodos de detección
tradicionales y permite clasificar adecuadamente la cepa de tuberculosis en
cada caso.

El CRG y el Cnag ha colaborado en este estudio a través del jefe de grupo
de Biología Genómica, Marc Marti-Renom, quien ha modelado en tres
dimensiones la estructura de la proteína responsables de la resistencia a los
antibióticos.
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La secuenciación rápida del genoma reduce
a días el diagnóstico de la tuberculosis
resistente
Hace 2 horas - EUROPA PRESS, BARCELONA

La secuenciación rápida del genoma completo en un entorno hospitalario reduce de
semanas a días el tiempo necesario para diagnosticar la tuberculosis
extremadamente resistente (XDR), según un estudio realizado por la Universidad de
Cambridge y el Public Health England, en el que también han colaborado el Centro
de Regulación Genómica (CRG) y el Centro Nacional de Análisis Genómico (Cnag).
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La secuenciación rápida del genoma reduce el tiempo
de diagnóstico de la tuberculosis extremadamente
resistente

| Comentar

- Según un trabajo publicado en 'The New England Journal of Medicine'

MADRID, 17 (SERVIMEDIA)

Un estudio dirigido por investigadores de la University of Cambridge y Public Health England revela el

potencial de la secuenciación rápida del genoma completo en un entorno hospitalario para reducir "de

semanas a días" el tiempo necesario para diagnosticar la tuberculosis extremadamente resistente (XDR).

El trabajo, publicado como una 'Letter to the Editor' en la revista 'The New England Journal of Medicine',

reporta un hallazgo que podría guiar a médicos y laboratorios de referencia en la identificación de la

tuberculosis resistente a los medicamentos.

Y es que, el estudio sugiere que la secuenciación rápida del genoma completo complementa los métodos

actuales  para  identificar  y  clasificar  el  complejo  Mycobacterium tuberculosis  (agente  causante  de  la

mayoría de los casos de tuberculosis).

El trabajo ha contado con la participación de Marc A. Marti-Renom, investigador del Centro Nacional de

Análisis Genómico (CNAG) y del Centro de Regulación Genómica (CRG), que ha modelado en 3D la

estructura de la proteína responsable de la resistencia a los antibióticos.
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La secuenciación rápida del genoma completo en un entorno hospitalario reduce de semanas a días el tiempo necesario para diagnosticar la tuberculosis
extremadamente resistente (XDR), según un estudio realizado por la Universidad de Cambridge y el Public Health England, en el que también han
colaborado el Centro de Regulación Genómica (CRG) y el Centro Nacional de Análisis Genómico (Cnag).

La secuenciación rápida del genoma reduce a días el diagnóstico de la tuberculosis resistente
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BARCELONA, 18 (EUROPA PRESS)

La secuenciación rápida del genoma completo en un entorno hospitalario reduce de semanas a días el tiempo necesario para diagnosticar la tuberculosis
extremadamente resistente (XDR), según un estudio realizado por la Universidad de Cambridge y el Public Health England, en el que también han
colaborado el Centro de Regulación Genómica (CRG) y el Centro Nacional de Análisis Genómico (Cnag).

El trabajo, que se publica en la revista 'The New England Journal of Medicine', puede ayudar a mejorar el diagnóstico de la tuberculosis resistente a los
medicamentos, y ha sido posible por el estudio de un paciente de 38 años que ingresó en un hospital inglés con características clínicas y radiológicas
que apuntan a una tuberculosis pulmonar, ha indicado el CRG en un comunicado.

El hombre, tras realizarle las preceptivas pruebas, fue sometido a un análisis de ADN y se obtuvo la secuenciación completa de su genoma, lo que
permitió comprobar que en realidad la infección estaba causada por dos cepas alejadas del clásico 'Mycobacterium tuberculosis' que no habían sido
detectadas en un principio.

Además, los investigadores comprobaron que el hombre tenía una mutación en un gen diana de los antibióticos, por lo que concluyen que la
secuenciación rápida del genoma complementa los métodos de detección tradicionales y permite clasificar adecuadamente la cepa de tuberculosis en
cada caso.

El CRG y el Cnag ha colaborado en este estudio a través del jefe de grupo de Biología Genómica, Marc Marti-Renom, quien ha modelado en tres
dimensiones la estructura de la proteína responsables de la resistencia a los antibióticos.

(EuropaPress)
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