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Aortae do Nuevas funciones para nuevos genes: los ARNs no codificantes entran en
publicaciones accién
Reportaj . L, I . . . . .
eportajes Una investigacion del Centro de Regulacion Genémica (CRG) de Barcelona y el Instituto Wistar de Philadelphia (EE
Entrevistas UU) ha descubierto un nuevo mecanismo para el control de los genes humanos. El trabajo, publicado en la revista
Actividades Cell, presenta un nuevo tipo de regulacion de algunos procesos como la diferenciacion celular y el desarrollo o la
Videos oncogénesis.
Iméagenes CRG| Catalufia| 30.09.2010 20:03
Tribuna Gracias a los nuevos avances tecnolégicos en secuenciacion genémica, sabemos que gran parte del
genoma se transcribe de ADN a ARN pero sélo una pequefia porcion de este ARN (transcriptoma)
Conectar contiene secuencias que codifiquen para la sintesis de proteinas. Asi, aunque los fragmentos largos de
ARN no codificante constituyen la mayor parte del transcriptoma de los mamiferos, sus funciones
usuario celulares todavia permanecen desconocidas.

Los cientificos ya han descrito el papel de pequefios ARNs en la regulacién génica pero todavia sabemos

muy poco sobre los fragmentos largos. Los largos ARNs no codificantes son fragmentos de ARN mas
contrasefia largos de 100 nucleétidos. Los autores de este trabajo han demostrado que la presencia de algunos
fragmentos largos de ARNs no codificantes incrementan la sintesis de proteinas que se encuentran cerca
y que estan involucradas en procesos cruciales para el desarrollo y la diferenciacion celular o para
algunas enfermedades.

Gracias a los nuevos avances
tecnolégicos en secuenciacién
genémica, sabemos que gran

Recordar contrasefia

"Una regulacion positiva de las proteinas mediante ARN es un descubrimiento completamente nuevo” parte del genoma se transcribe
exclama UIf Anderson @rom, primer autor del trabajo. Durante afios hemos sabido que las regiones de de ADN a ARN. Foto: Steve
X ADN presentaban una regulacion positiva y negativa de la sintesis de proteinas. “El hecho que sea Jurvetson
Registro mucho mas facil manipular el ARN que el ADN, podria significar que este descubrimiento tiene un gran
Para instituciones potencial terapéutico” explica @rom.
Para periodistas El trabajo ha sido liderado por Ramin Shiekhattar, jefe de grupo en el Centro de Regulacién Genémica (CRG) de Barcelona y ahora en el
Para invitados Instituto Wistar y codirigido por Cedric Notredame y Roderic Guigo del Programa Bioinformatica y Genémica del Centro de Regulacion

Genomica (CRG).

Shiekhattar y colaboradores han descubierto un nuevo rol para un tipo de largos ARNs no codificantes en regulacion positiva de genes que
codifican para la sintesis de proteinas. "Esto desafia seriamente nuestros conocimientos actuales sobre los genes y sobre cémo se regulan las
redes genéticas humanas” comenta Shiekhattar y afiade, "estamos muy satisfechos de poder contribuir con otra pieza importante de este
rompecabezas”.

La investigacion que combina el analisis computacional y los experimentos de laboratorio ha dado lugar a estos resultados tan interesantes.
“10 afios después del Proyecto del Genoma Humano, este trabajo ilustra cémo las nuevas bases de datos como ENCODE y Havana junto con
técnicas de secuenciacion de alto rendimiento se pueden utilizar para abordar cuestiones bioldgicas clave. También es un ejemplo de cémo
estas nuevas tecnologias unen el trabajo del laboratorio de poyata y la biologia computacional” afirma Cedric Notredame, jefe del grupo
Bioinformatica Comparativa del Centro de Regulacion Gendmica (CRG).
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