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El CRG descobreix que el procés evolutiu de les proteines continua actiu

En un estudi realitzat per personal investigador del Centre de Regulacié Genomica es
mostren evidéncies que el procés de diferenciacio de les proteines continua en marxa
després de 3.500 milions d’anys d'evolucié. En aquest estudi, publicat a la revista
Nature, s'ha arribat a aquesta conclusio després de comparar seqiiéncies de proteines
de diferents espécies a partir de I'aproximacio teorica de I’'astronom Edwin Hubble.

Fa quasi 100 anys, Edwin Hubble va observar que
les galaxies més distants s’allunyen de la terra més
rapidament que les que es troben més a prop.
Aquesta relacid entre la distancia i la velocitat ha
estat molt citada com a evidéncia de I'origen Unic
de l'univers i del Big Bang. Ara, personal
investigador del Centre de Regulacié Genomica

ha aplicat aquesta teoria per investigar la
divergéncia entre les sequéncies de proteines. En
I'actualitat, es poden trobar proteines que gairebé
no han variat al llarg de 3.500 milions d'anys
d'evolucid, pero aixo no significa que el seu procés
evolutiu s'hagi aturat; al contrari, aquest estudi ha
permeés comprovar que el procés de divergencia de
les proteines segueix endavant, tot i que aquesta
evolucid és produeix amb molta lentitud.
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. %i p El treball, dut a terme per Fyodor Kondrashov,
Q' 4 q/ i investigador principal i cap del grup de Genomica

0 e Evolutiva del CRG, i Inna Povolotskaya,
responsable de I'obtencio i analisi de dades de
I'estudi, aborda I'evolucid de les proteines des del
punt de vista de les dinamiques evolutives. De la
mateixa manera que el treball de Hubble va
permetre extrapolar el que ell observava en algunes galaxies cap a tot I'univers, I'estudi utilitza aquesta
aproximacio a nivell molecular per obtenir una visié general que permet analitzar dinamiques evolutives i predir
els possibles canvis de les proteines en el futur.
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Fyodor Kondrashov, investigador principal de I'estudi i cap
del grup de Genomica Evolutiva del CRG. Credits: CRG

Per obtenir les dades del seu estudi, els investigadors del CRG han comparat seqliéncies de proteines de
diferents espeécies que es troben a la base de dades publica d’informacié genética GenBank. Comparant aquestes
sequéncies, els autors han mesurat la distancia de les proteines entre elles i han ideat un métode per mesurar
com de rapid les proteines han acumulat els diferents canvis. Aixi, han reproduit I'aproximacié de Hubble fent
una correlacié entre la distancia entre proteines i la velocitat de la seva divergéncia. El resultat indica que fins i
tot les proteines més distants encara acumulen diferencies. L'estudi de Kondrashov i Povolotskaya també aporta
nova informacid sobre com les interaccions entre els diferents aminoacids en |'estructura de les proteines
endarrereix |'evolucié pero no l'atura.
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