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HEMATOONCOLOGIA CIENTIFICOS ESPANOLES SECUENCIAN EL GENOMA

Menos mutaciones en la
LLC que en tumor solido

- El equipo espanol que forma parte del consorcio internacional creado pa-
ra el estudio del genoma del cancer (ICGC) acaba de anunciar que ha lo-
grado completar la secuencia del genoma de la leucemia linfatica crénica.

1 Redaccion

Los investigadores espafioles
han anunciado que han lo-
grado descifrar el genoma
completo de cinco pacientes
con esta leucemia, coinci-
diendo con la publicacién
ayer en Nature del articulo
en el que se da cuenta de la
labor realizada por el con-
sorcio internacional para el
estudio del genoma del can-
cer (ver DM del 14-IV-
2010). Estos primeros anali-
sis han servido para com-
probar que la leucemia lin-
fatica crénica (LLC) presen-
ta un nimero de mutacio-
nes inferior al de los tumo-
res solidos.

Asi lo ha senialado Elias
Campo, catedratico de Ana-
tomia Patolégica y director
clinico del Centro de Diag-
noéstico Biomédico del Hos-
pital Clinico de Barcelona,
director cientifico, junto
con Carlos Lépez Otin, cate-
dratico de Bioquimica y Bio-
logia Molecular de la Uni-
versidad de Oviedo, del
equipo multidisciplinar es-
paiiol que ha completado la
secuencia del genoma de la
leucemia linfatica crénica.
Campo y Lopez Otin sefiala-
ron ayer en Oviedo en Ovie-

Los investigadores
espanoles han
completado la

secuenciacion de
los genomas de
cinco leucemias

linfaticas crénicas

do que estdn analizando la
secuencia de los genomas
descifrados. La primera ob-
servacion extraida del estu-
dio revela que el numero de
mutaciones parece inferior
al que presentan los tumo-
res s6lidos, probablemente
porque los mecanismos que
llevan a las mutaciones son
también diferentes, segin
ha indicado Elias Campo; el
trabajo de este investigador
ha resultado recientemente

en la descripcién de cuatro
regiones del genoma asocia-
das con un mayor riesgo de
desarrollar la LLC (ver DM
del 11-I-2010).

Ahora estan tratando de
determinar entre las muta-
ciones encontradas cuiles
son pasajeras y aquéllas que
son conductoras. Campo
calcula que presentar resul-
tados concretos puede ser
cuestién de meses. El ritmo
de trabajo se ha acelerado
con la experiencia. Si para
descifrar el primer genoma
necesitaron varios meses pa-
ra los dos ultimos "hemos
requerido menos de un mes
y a partir de ahora podemas
hacerlo en semanas”. Para
descifrar el primer genoma
humano fue necesaria una
década. Campo ha puesto de
relieve la importancia de

MORTALIDAD VARIABLE

La leucemia linfatica cronica constituye
el 35 por ciento de todas las leucemias,
con una incidencia de entre tres y siete
por 100.000 habitantes, mientras que en
poblacién mayor de 60 afios la
incidencia es de entre 12 y 15 casos por
100.000. La enfermedad muestra un
comportamiento muy heterogéneo, con

Leucemia linfatica cronica.

que Espana esté incorpora-
da de lleno en un proyecto a
escala mundial cuyo objeti-
VO es secuenciar un total de
25.000 genomas de los 50
tipos de cancer més frecuen-
tes con el fin de identificar
las alteraciones genéticas
implicadas en cada tumor y
asi desarrollar métodos diag-
ndsticos mas precisos y tera-
pias mds eficaces y selecti-
vas en su abordaje.

Objetivos

Los primeros proyectos
puestos en marcha tendran
una duracién de cinco afios.
Actualmente, el ICGC esta
trabajando en la secuencia

casos en los que la mortalidad es similar
a la de la poblacién general y otros en
los que la supervivencia es de entre
cinco y ocho afos. Esta variabilidad se
debe a diferencias genético-moleculares
auln poco caracterizadas. Algunas
regiones cromosoémicas estan asociadas
con un mayor riesgo de padecer LLC.

de més de 10.000 genomas
de una veintena de diferen-
tes tipos y subtipos de cin-
cer. En el plazo de entre uno
y dos anos se espera obtener
la financiacién para iniciar
los trabajos que permitan al-
canzar los objetivos plantea-
dos.

Los restantes autores es-
paioles del estudio publica-
do en Nature pertenecen al
Centro de Regulacion Gené-
mica de Barcelona, el Insti-
tuto Cataldn de Oncologia,
el Centro Nacional de Inves-
tigaciones Oncolégicas (Ma-
drid), el Centro de Investi-
gacién del Cancer de Sala-
manca y la Universidad de
Deusto (Bilbao).

La eleccién de la leucemia
linfitica crénica como el ge-
noma en el que Espafia ha
concentrado su esfuerzo in-
vestigador estd relacionada
con la amplia experiencia de
varios equipos en el estudio
de esta enfermedad y la dis-
posicién de muestras asocia-
das a una completa base de

datos.



