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Cientificos europeos componen el retrato de una célula minima

[Fecha: 2009-12-15]

Un equipo de investigadores alemanes y espafioles ha logrado elaborar la primera descripcion exhaustiva de la P ——
Mycoplasma pneumoniae, una célula minima que causa la neumonia atipica. Su investigacién, publicada en la
revista Science, forma parte de los proyectos 3D-REPERTOIRE y PROSPECTS, que recibieron financiacion §
comunitaria por valor de 13 millones y 11,78 millones de euros respectivamente.

Los investigadores, pertenecientes al Laboratorio Europeo de Biologia Molecular (EMBL) de Heidelberg |
(Alemania) y el Centro de Regulacién Gendmica (CRG) de Barcelona (Espafa), pretendian resolver varias
incognitas, por ejemplo cuales son los ingredientes indispensables para producir una célula capaz de sobrevivir
por si misma.

Este estudio, presentado en tres articulos de Science, descubre novedades fascinantes relacionadas con la
biologia bacteriana.

pneumonlae una diminuta bacteria unlcelular que causa la neumonia atipica en humanos También es uno de Ios procarlotas (organlsmos cuyas
células no tienen nudcleo) mas pequefios y que no depende de una célula huésped para reproducirse. Segun indican, M. pneumoniae es capaz de
sobrevivir por si sola y es lo suficientemente simple como para que sea considerada una célula minima.

Una red de grupos de investigacion en la Unidad de Biologia Computacional y Estructural del EMBL y la Unidad de Investigacién en Biologia de
Sistemas EMBL/CRG del CRG ha estudiado la bacteria desde tres angulos diferentes. Un equipo de investigadores describié M. pneumoniae mediante
la identificacion de todas las moléculas de su ARN (&cido ribonucleico) o transcritos producidos por el ADN en diferentes condiciones ambientales. Otro
definié todas las reacciones metabdlicas que sucedian (metaboloma) en las mismas condiciones que el primero. Un tercer equipo identificé cada
complejo multiproteinico producido por la bacteria para hacer evidente la organizacién de su proteoma.

«En los tres niveles, hemos encontrado que M. pneumoniae es mas compleja de lo que esperdbamos inicialmente», afirmé el Dr. Luis Serrano del
CRG, co-iniciador del proyecto en el EMBL.

Mientras estudiaban el proteoma y el metaboloma de la bacteria, los investigadores encontraron que muchas moléculas eran multifuncionales:
enzimas metabolicos que catalizan multiples reacciones u otras proteinas que participan en mas de un complejo proteinico.

También encontraron que M. pneumoniae une procesos biolégicos en el espacio y el tiempo. Los segmentos de la maquinaria celular participan en
«dos pasos consecutivos de un proceso biolégico que con frecuencia se unen».

Cabe destacar que la regulacién del transcriptoma (el conjunto de moléculas de ARN producidas en una poblaciéon de células) de esta bacteria es
mucho mas parecida a la de los organismos eucariotas (organismos cuyas células poseen nucleo) de lo que se creia anteriormente. Una gran
proporcién de los transcritos generados a partir del ADN de M. pneumonia no se traducen a proteinas, y sus genes no siempre se transcriben juntos
en un grupo, sino que se pueden expresar o inhibir genes de cada grupo de forma selectiva.

Los cientificos también descubrieron que esta bacteria, que comparte rasgos con otros organismos mas evolucionados, esta preparada para ajustar su
metabolismo a cambios drasticos de las condiciones ambientales.

«La clave esta en estos rasgos compartidos», explicé la Dra. Gavin del EMBL. «Estas son las cosas sin las cuales ni siquiera el organismo mas simple
podria existir y que se han mantenido intactas tras millones de afios de evolucién - lo que es estrictamente esencial para la vida.»

El proyecto 3D-REPERTOIRE («Un enfoque multidisciplinario para determinar las estructuras de complejos proteinicos en un organismo modelo» fue
financiado por medio del area tematica «Ciencias de la vida, gendmica y biotecnologia aplicadas a la salud» del Sexto Programa Marco (6PM) de la
UE. PROSPECTS («Especificacion de la protedmica en el tiempo y el espacio») recibié apoyo comunitario por medio del tema de Salud del Séptimo
Programa Marco (7PM).
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