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1 vegades es podra reutilitzar la

futura nau espacial tripulada
russa, que substituira laSoiuz. La fase de
construccié es posaraenmarxael 2010iel
primer vol es podria realitzar el 2015, en-
caraque els vols tripulats nos'iniciarien
finsatres anys méstard.

Flssecretsd

Joaguim Elcacho
BARCELONA

1 Dominette, un magnific
exemplar delaraca Here-
ford, passara avui a la his-

toria comla vaca més co-

eguda del mon. Després

de sis anys de treball, un equip for-

mat per més de 300 especialistes de
25 paisos publiquen avui a la revista :

Seiencela seqiienciacio del genoma
de I'espécie Bos taurus, basada en
I'analisi genética de cél-lules de la
L1 Dominette. En quatre estudis
complementaris publicats també
avui alamateixa revista cientifica
s'analitzen les diferéncies genéti-
ques de 19 races bovines d’arreu del
mon, els gens associats a les princi-
pals caracteristiques de l'espécie i el
seu us potencial com amodel en I'es-
tudi de malalties humanes.
Investigadors del Centre de Regu-
lacié Genomica (CRG), de Barcelo-
na, i de la Universitat Pompeu
Fabra (UPF) han jugat un paper
destacat en aquest projecte. Rode-
rie Guigd, Francisco Camarai Tyler
Alioto, del CRG, han contribuit ala

Investigadors

de 23 paisos

han participat
enlelaboracié del
mapa genétic de
lavaca, un treball
queajudaraa
entendre i millorar
P’espécie, i finsi tot
pot ajudara
combatre el canvi
climatic. Dos
equips catalans
han col-laborat
enlarecerca

identificaci6 dels gens del genoma
bovi; mentre que Roderic Guigd ha
liderat I'equip internacional que ha
dut a terme la verificaci6 experi-
mental d'aquest procés d'identifica-
ci6 de gens, “Com ja haviem fet en
treballs anteriors, el nostre grup ha
desenvolupat un dels programes in-

i formatics que permet identificar els
i gens dins el genoma, en aquest cas,
i delavaca”, ha explicat Guigd. L'in-

vestigador catala recorda que
acquest és el primer genoma desxi-
frat d'un mamifer domesticat pel
seu interes ramader:

Daltra banda, Eduard Eyras i Mi-
reya Plass, de la UPE, han participat
enl'estudi comparatiu del genoma
bovi amb els genomes huma, del ra-
toliidel gos. Eyras, amés, haliderat
T'equip internacional que ha verifi-
cat els resultats d’aquest estudi de
genomica comparativa.

Els responsables del Consorci
d’Analisi i Seqiienciaci6 del Geno-
ma Bovi conclouen que el genoma
de lavaca té un minim de 22.000
gens (una xifra molt similar a la dels
humans) i que 14.345 sén gens
compartits amb la resta dels mami-

nima identificada

enelgenomadela

vaca; 14.325
d'aquests gens s

compartitsamb la
resta de les espéci-

es de mamifers

analitzats amb de-

tall fins ara. Les
vaques tenenun

d Vd(d

22000

i gens és la xifra mi-

fers analitzats amb detall fins ara
(rata, ratoli, cavall, gos, ximpanzé,
gatihome). L'estudi ajuda a enten-
dre les bases genétiques d’algunes
caracteristiques especifiques dels
remugants, com la digestio dels ali-
n | ments, lalactancia, lareproduceié i
el seu sistema immunitari. D'altra
banda, els treballs que acompanyen
el mapa genétic que es presenta
avui ajuden a dibuixar amb més de-
talls el procés evolutiu d’aquesta es-
pécie, forgat pels humans durant

miler de gens dife- i milers d'anys.

rents dels humans, El treball ajudara a entendre les
sobretot els que caracteristiques de I'espécie i, en el
aporten qualitats i futur, podria permetre seguir millo-
especifiquescom ! rant les seves caracteristiques com

les relacionades
amb la sobrepro-
ducciddelletola
digestio dels ali-
ments vegetals.

aproductora de llet i carn. Amés,
els experts esperen aprofitar aquest
tipus d’estudis per descobrir nous
tractaments per a problemes de
salut en humans. Les vaques tenen
un miler de gens que no posseeixen
els humans, i alguns estan relacio-
nats amb la capacitat que tenen
aguests animals per protegir-se de
les infeccions, per exemple.
Richard Gibbs, director del Cen-
tre de Seqiienciacié de Genoma del
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Baylor College of Medecine (Estats
Units) i investigador principal del
projecte del genoma bovi, apunta
finsi tot que aquest treball pot aju-

dar en la lluita contra el canvi elima- |

tic. Cal recordar que els remugants
—a causa de la seva digestio— son

una font important d'emissié al'at- |

mosfera de meta (un dels gasos

defecte hivernacle). El problema és |

encara més important pel fet quela |
cabana de bestiar ha augmentat du- |
rant els iltims decennis de forma
espectacular. Alguns equips inter-
nacionals treballen per adaptar I'ali- |
mentacié d’aquests animals perre- |
duirles emissions de meta.

Els bestiar, per laseva
digestio, &s un gran emissor
de meta, un dels gasos
d'efecte hivernacle

Abanda del treball donataco-
neixer avui, I'equip liderat per Ro-
deric Guigo participa actualment, |
entre molts altres projectes, enla |
seqilenciacio del genoma del pugé |
(insecte homopter) i del meld, el
primer projecte d’aquestes carac- |
teristiques que es fa completament |
des de I'Estat espanyol. L'entorn
del Parc de Recerca Biomeédica de
Barcelona (PRBB), seu del CRG i
de la UPF, disposa actualment de
vuit grups de recerca en genomica |
computacional i ocupa una posicié |
destacada a Europa en aquesta dis-
ciplina cientifica. M
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